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Objectif : Vérifier si le microbiome de la rhizosphére peut influencer
la composition chimique des exsudats racinaires
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Protocole :

Systéme hydroponique de
tomates a racines divisées :
un co6té des racines est traité

avec différentes
communautés microbiennes
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Collecte et Analyse par
spectrométrie de masse des
exsudats racinaires du coté
systémique




Résultats spectromeétrie de masse :

e 115 métabolites étaient significativement
enrichis ou appauvris par rapport au
témoin

e Beaucoup de métabolites inconnus
=> annotation de 56 métabolites

e Variation de ces métabolites exsudés
selon le microbiome

e Enrichis principalement en Acylsugars
o Trichomes, Solanaceae
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SIREM associated metabolites

@ Acylsugars

@ Aliphatic alcohol glycosides

® Alkaloids
Aromatic alcohol glycosides

@ Fatty acids

@ Hydroxycinnamic acid conjugates
Organic acid and derivatives
Sulfur containing compounds
Saponins

@ Unknowns
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Graphique ternaire des métabolites enrichis dans les plantes
traitées par HD, MD ou LD par rapport aux plantes témoins




Résultats spectrométrie de masse :

Acylsaccharose :
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squelettes de saccharose
avec des chaines acyles, chacune
contenant 2 a 12 carbones

=> grande diversité
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Enrichissement de [I'’Acylsaccharose S1:5 et
appauvrissement en S4:19 chez HD

=> Modulation par le microbiome racinaire des
acylations de I'acylsaccharose




Conclusion :

e Le microbiome de la rhizosphére module la composition
chimique des exsudats de maniére systémique
=> cette signalisation a longue distance entre les parties
d'un méme systéme racinaire est appelé SIREM :
« Systemically Induced Root Exudation of Metabolites »
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